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I. مقدمه 

ی پروتئین کل اولین بار در یکی از روش لوری برای محاسبه

و همکاران؛  Lowryمعتبرترین مقالات بیوشیمی شرح داده شد )
و های مس ی یونین روش، روشی کالریمتریک بر پایه(. ا1591

 روش لوریهای فنولی است. معرف فولین سیوکالتو برای گروه

بارها مورد بررسی قرار گرفته و در مواردی اصلاح گردیده است. 

ی ایجاد این تحقیقات در اغلب موارد برای تشخیص چگونگ

حل شدن گر و همچنین چگونگی اختلال توسط مواد مداخله

ها طراحی شده بودند. های نامحلول توسط دترجنتپروتئین

در سال  Petersonمقالات مربوط به این روش عمدتا توسط 

از روش  Hartreeاند. این پروتوکل نسخه بازبینی شده 1591

لوری را شرح خواهد داد. شرکت تالی ژن پارس در این روش به 

در واکنش با برخی از معرف استفاده کرده که  1معرف از  9جای 

ی دهد )که نشان دهندهرا نشان می  ها شدت رنگ بیشتریپروتئین

است(. همچنین راه اندازی آن بسیار آسان تر است حساسیت بالاتر 

 و بر مشکل ته نشینی نمک معرف در روش لوری اصلی غلبه کرده

ها باعث بهبود شرایط پایداری است. در نهایت، فرمولاسیون معرف

ها خواهد شد. این روش تا حدی آسان تر از روش لوری اصلی آن

 ت.است و حساسیت روش لوری اصلی را حفظ کرده اس

II. تیک اتیمحتو 

ته شده است. تست در نظر گرف 95های این کیت برای انجام محلول

 است. Co4داری کیت دمای دمای مناسب برای نگه

حاوی سدیم پتاسیم  میلی لیتری 49یک ویال  A:معرف  .4

 تارتریت، کربنات سدیم و سدیم هیدروکسید.

 ماه در محفظه پلاستیکی. 1-2مدت ماندگاری: 

 میلی لیتری حاوی سدیم پتاسیم تارتریت، 7ویال : یک Bمعرف . 9

 سولفات مس و سدیم هیدروکسید.

 ماه در محفظه پلاستیکی. 1-2مدت ماندگاری: 

 وکالتوسیس نیفول یحاوی تریل یلیم 17 الیو کی: C. معرف 1

 از معرف تریل یلیم 1 آن یجهت آماده ساز باشد.می فنل خالص

C  نمایید. آب مقطر مخلوط تریل یلیم 7را با 

باشد و اخت این محلول به صورت روزانه می: سمدت ماندگاری

 ندارد.   pHنیازی به تنظیم 

 15میلی لیتری حاوی  9ی ویال و یک بالن ژوژه D :4معرف  .9

 .(BSA)گرم آلبومین سرم گاوی میلی

آلبومین سرم  g2555  حاوی توضیحات: استاندارد کالیبراسیون

 باشد.می در هر میلی لیتر آب (BSA)گاوی 

 .دیکلر میسد یحاومیلی لیتری  15: یک ویال Eمعرف  .6

 ماه در محفظه پلاستیکی. 1-2داری: مدت نگه

III. روش استفاده از کیت 

سری استانداردهای پروتئین را بسازید. برای  1با استفاده از جدول 

 این کار به صورت زیر عمل نمایید:

رای آماده را با استفاده از بافری که ب BSAهای مختلف غلظت .1

 تهیه نمائید. Eمعرف با یا  و ایدکردهسازی نمونه استفاده 

ا را بمیکروگرم بر میلی لیتر  165تا  45یک سری رقت از رنج   .2

 (.1بسازید )مطابق جدول استفاده از استوک تهیه شده 

ای هوی پروتئین، یا محلولمیکرولیتر از نمونه مجهول حا 955 .1

استاندارد مرحله قبل و یا بافر یا حلالی که برای آماده سازی نمونه 

با مقادیر درج شده در استفاده کردید )استاندارد مرجع( را مطابق 

 کنیداضافه  Aمعرف  میکرولیتر  495نمائید و به آن  تهیه 1جدول 

 انکوبه کنید. c95°دقیقه در حمام آب  15به مدت  ها رالوله و

 را به دمای اتاق برسانید.ها لولهدمای  .4

 کدام از به هررا  Bمیکرولیتر از معرف  95 ی بعددر مرحله .9

در ها را لولهدقیقه  15و به مدت  ها اضافه کرده و مخلوط کنیدلوله

 دمای اتاق انکوبه کنید.
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اضافه  هالولهکدام از به هر را  Cمعرف  میلی لیتر 9/1به سرعت  .6

بسیار دقیق اضافه گردد، چرا باید  cکرده و مخلوط کنید )معرف 

 لهحاص ردمنحنی استاندا یایجاد شده و در نتیجهرنگ که در شدت 

 تاثیر بسزایی دارد(.

در شرایط تاریکی  c 95°با دمای آب مدر حما ها راسپس لوله  .7

ها را از دقیقه لوله 15پس از گذشت مدت زمان انکوبه کرده و 

 برسانید.به دمای اتاق حمام خارج کرده و 

ر طول موج را د های استانداردجذب خالص نمونهدر نهایت  .9

متر بخوانید و نمودار سانتی 1هایی به قطر نانومتر و در کووت 695

طریق تغییرات جذب در  استاندارد را رسم نمائید )رسم نمودار از

 (.باشدمی BSAهای مقابل غلظت

-مقادیر جذب از طریق قرار دادننمودار استاندارد پس از رسم  .5

   ها در مقابل غلظت پروتئین ستانداردهای بدست آمده برای ا

BSA  میلی لیتر حجم نهایی(  9/2)میکروگرم پروتئین در هر

نمودار بدست این  قیاز طرتوان میرا  هانمونه غلظت پروتئین

 در حجم نیپروتئ کروگرمیممقدار پروتوکل  نیها در ا. واحددآور

 .باشدمیمحلول  یینها
 

 استاندراد یرسم منحن یبرا ازیمواد مورد ن .1جدول 

 B 1 2 3 4 5 6 7 ی لولهشماره

BSA (µlit) 0 00 10 200 210 200 210 100 

 000 900 910 900 310 300 310 300 (µlitبافر )

   Aمعرف 

(µlit) 

900 900 900 900 900 900 900 900 

   Bمعرف 

(µlit) 

00 00 00 00 00 00 00 00 

   Cمعرف 

(µlit) 

0/2 0/2 0/2 0/2 0/2 0/2 0/2 0/2 

حجم نهایی 

 (µlit)محلول 

0/1 0/1 0/1 0/1 0/1 0/1 0/1 0/1 

غلظت نهایی 

 پروتئین

0 90 10 90 200 210 290 210 

 

IV. نتایج 

ها و ترسیم ها، نمونهتعیین میزان جذب نوری استاندارد پس از

منحنی استاندارد، غلظت پروتئین کل مجهول را می توان با استفاده 

شاخص میزان  ها Yمحاسبه کرد. محور ی خط( )معادلهاز فرمول 

 695در طول موج  (BSA)جذب نور استانداردهای پروتئین 

بر  (BSA)غلظت استانداردهای  شاخصها  X نانومتر و محور

 است.  µg/mlحسب 

𝑦 = 𝑎𝑥 + 𝑏 
به طور مثال در منحنی  باشد.عرض از مبدا می bشیب خط و  a که

 استاندارد زیر

a= 155/5  
b= 165/5  

 باشد.می

 
 

 
 BSAمنحنی استاندارد  .1نمودار

 

د برای و نبای آمده فقط مثال هستند بالانتایجی که در نمودار  توجه:

  ها استفاده شود.تفسیر نتایج از آن
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